SFEME
BREHERR
IE—QO, R—X
RUZIELL{E &K,



THUIJOvNER., uAE AL
THEDIVINIBEZRET S
AHETHD,



YHUJOvREK, IvAZ AL
THEDIUN\IEEBRETS
HETHS



X TIRZJAvYk

il



E AR N D R EIRDNAIL,
IANTIRRBEZEOTLND,



BEIDNAIXEESTHLBATH S,



Z2EBADELGBRERIL,
DNALERBEREF+TH D,



SEAICIE, £V POATETOAT
EXBENDBENHY, THAT S
REAERImZHD,




JAOXFUDEREETHLHIXIL

4 —LTlE . H1 . H2A H2B.  H

S3DEERR25 \?b\b&ésaﬁi
[ZDNADVEZDLVTULVS,




7|:|79’-/l (zl:J:I:$xE’J’\’*&LT'4k
RELBREL-IRRENDHY . nEILT-
47( 7&’\757577—/&;&\0



DNA[Z 1%7%3%7‘.@1&%%&#@

R ELE BRSNS EREHRD
/)IL’ha’&’t’/ |‘7)|/|‘7 _‘?té:/b‘o



MR ICHNT, REIADNAERIL,

S8 LIZEBOERRMNLREEIC
FIREIN S,




HIRR AN T B ADNAIL,
FREMIZERINS,




BE %R D EB(ADNADE
. N TEITI S,



DNARRAYAS— L. DNAIZ
HBotFAZEALRZY., £25LT-
g HBERTHH,



KIGE DX T SHDDNAFE R
HWTIE. BB I75T ARG R
. FNHDNARKRAYAST—|Z
FYEFEINSD,




) —TF 427 8EIT . T ESE S
ICKYERESNS,



DNARY AS—H (2 LA EREFIRIZ
. T5AR—HLETHS,



DNATRY AS—F (. BHEPDED
5'eEROFURIEANDXILAFE
DfTNZEEg 5,




1) =) BE(UTP)IE . DNAZTRY)
AS5—Y(ZLABDNAS B IS D) E
BThd,




HEHREZT L2 DDERIKDNAY F
[X. RNATRYAS—F LY DBEEh
B



[RZMREIZE. EETRLON
HDNADEEDEELHIT—FE

BT HHEENTFEELLL,



DNADERHDRIZfe=baF—T
F5—ND %KL DNATRY AS—E D%
DR IEHEBEICE>TEIESN S,



7/ LDfEN AL, ENERETE

2FENDIEIEFDEILKI3,0001

hHEMNALMETE DT

B

o]
A



o/ LDIEEENIE, AITEo
TELGHSE I H S5,




TOAS—E (L., HEERERD
—ETH5,



MRNAIL. FTFIZANTA%RNA (hn
RNA) ELTERBE SN, RTSA Y
HENTEREND,



mRNAIL . FLED1BEFE T3 KimlZ
RFIUILEE (poly T) AT ich
Ao




Z<{MDmRNADS5' KixlZlL., TV
TJEKIINBEENTIMNEINS,




1DOT7I/BEIL. 3 DDIEED I

OAIZE->THEEIN, COEREE
BOEAAZFaR LS,




TARTHDTI/EBIT. TNnTh
BHOaREET B,




$LIFAR (X UAA. UAG. UGA.
D3EFETH S,



AUGIZATFA =2 DaRTH D,



EREMEEICRYTI/EEOO—
AR IEOR UV ICEDHBAEEREE . =
Zt./X' s"u th:lb\o




	分子生物学　�習得度判定試験
	サザンブロット法は、抗体を用いて特定のタンパク質を検出する方法である。
	サザンブロット法は、抗体を用いて特定のタンパク質を検出する方法である。
	× 　ウエスタンブロット　
	ヒト細胞内の染色体DNAは，�すべて環状構造をとっている。
	B型DNAは左巻きらせんである。
	染色体の主な構成要素は，�DNAと転写因子である。
	染色体には、セントロメアとテロメアとよばれる領域があり、テロメアは染色体末端にある。
	クロマチンの基本構造であるヌクレオソームでは、Ｈ１、Ｈ２Ａ、Ｈ２Ｂ、Ｈ３の各ヒストン2分子からなる8量体にDNAが巻きついている。
	クロマチンには比較的分散した状態と凝集した状態があり、分散した状態をヘテロクロマチンとよぶ。
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